
install.packages("Paket"): 

library(Paket): 

objects(): 

remove(objekt):

setwd("..."):  

load("..."):  

save(objekt, file="..."): 

save.image(file="..."): 

attach(daten): 

detach(daten): 

help(Funktion): 

c(x, y): 

factor(x): 

as.numeric(faktor): 

cbind(x, y), rbind(x, y): 

data.frame(x, y): 

merge(data.frame.1, data.frame.2, by="x"): 

na.omit(daten): 

reshape(...): 

fix(daten): 

subset(daten, select=x): 

subset(daten, subset=(variable==x)): 

recode(x, ...) [1]: 

ave(...): 

class(x): 

names(x): 

length(x): 

nrow(x): 

table(x): 

table(x,y): 

prop.table(tabelle): 

describe(x) [2]:  

describeBy(x) [2]: 

 

median(x): 

mean(x): 

range(x): 

sd(x): 

norm(x) [3]: 

sum(x): 

tapply(av, uv, funktion): 

na.rm=TRUE: 

cor(x,y): 

cor.test(x,y): 

corr.test(daten) [2]: 

partial.r() [2]: 

plot(x, y): 

barplot(table(x)): 

boxplot(x): 

boxplot(y ~ x): 

hist(x): 

plotmeans(y ~ x) [4]: 

error.bars.by(y, x) [2]: 

qqPlot(x) [1]: 

curve(funktion(x), min, max): 

abline(funktion): 

legend(position, namen, kennzeichen): 

text(position, "Text"): 

locator(): 

identify(x, y): 

par(...): 

par(mfrow=c(a,b)): 

jpeg(…), pdf(…):

t.test(av, mu=x): 

t.test(av ~ uv): 

t.test(av1, av2, paired=TRUE): 

aov(av ~ faktor): 

aov(av ~ faktor1 * faktor2): 

Anova(modell, type = 3) [1]: 

 

interaction.plot(faktor1, faktor2, av):  



pairwise.t.test(av, faktor): 

TukeyHSD(modell):

ezANOVA(daten, dv, sid, within, between) 

[5]: 

ezStats(daten, dv, sid, within, between) 

[5]: 

lm(y ~ x): 

lm(y ~ x1 + x2): 

lm(y ~ x1 * x2): 

lm(y ~ x + I(x^2)): 

anova(model1, model2): 

contrasts(faktor)

plotSlopes()

testSlopes()

glm(y ~ x, family=binomial): 

leveneTest(av ~ uv) [1]: 

chisq.test(tabelle): 

wilcox.test(x, mu = y): 

kruskal.test(y ~ x): 

pwr.anova.test(...) [6]:  

pwr.f2.test(...) [6]:  

pwr.r.test(...) [6]:  

pwr.t.test(...) [6]:  

ci.sm(...) [7]: S  

ci.smd(...) [7]: S

ci.pvaf(...) [7]: P

alpha(daten) [2]: 

fa.parallel(daten) [2]: 

fa(daten, faktoren, methode, rotation) [2]: 

'...' [8]: 

sem(...)[8]

cfa(...)[8]

parameterEstimates (...)[8]

fitMeasures(...)[8]

modindices(...) [8]

semPaths(...) [9]  

lmer(y ~ Intercept + (x|Gruppe)) [10]: 

VarCorr(...)[10]: 

dotplot(ranef(...)) [11]: 

 

round(objekt, x): 

sort(x): 

summary(objekt): 

write.csv2(tabelle)

<- 

objekt$komponente: 

object[a,b]:

scale(x): 

scale(x, scale=FALSE): 

[1] car   [7] MBESS 

[2] psych  [8] lavaan 

[3] QuantPsyc  [9] semPlot 

[4] gplots  [10] lme4 

[5] ez   [11] lattice 

[6] pwr 


